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Bioinformatyka

Zadanie 1.

Napisa¢ funkcje ktora jako argument przyjmuje tan-
cych tekstowy (String) zawierajacy sekwencje DNA
i zwraca na wyjsciu liste¢ zawierajaca trojki kodo-
now.

Dla chetnych: rozwinaé¢ funkcje, ktora w docelowej
postaci powinna:

(a) uwzglednia¢ DNA o liczbie nukleotydéw nie-
podzielnej przez 3
(b) wykrywaé btednie podane argumenty

(c) wykrywaé znaki nie odpowiadajace nukleoty-
dom i zamienia¢ je na 7 X”

(d) umozliwiaé rozpoczecie od n — tej pozycji

Zadanie 2.

Napisa¢ funkcje o nazwie tRNA, ktoéra:

(a) jako argument przyjmuje tréjki nuleotydow
(patrz Zad. 1), a zwraca nazwe aminokwasu
ktory jest kodowany przez podany argument.
Przyktadowe wywotanie: tRNA[”AAA”] wy-
nik: Qut:=Lys

b) Doda¢ mozliwo$¢ wyboru generowanej nazw
y g ) Yy
(petna, trzyliterowa, jednoliterowa).

(¢) Funkcja w docelowej postaci powinna reago-
wac na kodony "STOP”.

(d) W bazach danych czesto mamy do czynienia
z sytuacja, gdy cze$¢ nukleotydow w sekwen-
¢ji nie jest znana: oznaczane sg wtedy jako
7 X”. Rozszerzy¢ funkcje tak, aby uwzgledniata
mozliwos¢ wystapienia ”X” w sytuacjach gdy
kodowany aminokwas jest wyznaczony jedno-
znacznie,

(e) * jak powyzej, ale w dowolnej sytuacji.

Wskazowka: aby unikna¢ recznego wpisywania ko-
donéw do funkcji mozna skorzystac¢ z danych zawar-
tych w ChemicalData[” AminoAcids”] w rekordzie

oznaczonym ”Codons” .

Wskazéwka do punktu (b): standardowe skroty trzy-
literowe oraz jednoliterowe sa podane w opisie
struktury "PDB” (Protein Data Bank) oraz licz-
nych zrodtach w internecie i podrecznikach

Zadanie 3.

Korzystajac z wynikéw Zad. 1 i Zad. 2 dokonczy¢
Zad. 3 i Zad. 4 z poprzedniego zestawu.
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Zadanie 4.

Wybraé z baz danych GenomeData i ProteinData
dowolng powigzang pare sekwencja DNA - se-
kwencja aminokwasow. Dokona¢ translacji sekwen-
cji DNA przy pomocy napisanych wczeéniej funkcji
i poréwna¢ z odpowiadajaca sekwencjg pobrang z
bazy ProteinData.
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