Sroda, 2010.10.06

Bioinformatyka

Zadanie 0.

Cwiczenia beda prowadzone przy pomocy pro-
gramu Mathematica. Kazdy student musi posiadaé
konto (Windows) umozliwiajace uruchomienie oprogra-
mowania na pracowni komputerowej. Dodatkowo, pro-
sze o zainstalowanie Mathematici na komputerach do-
mowych /notebookach korzystajac z licencji studenckiej
WFAIS.

Zadanie 1.

Zapoznacé sie (lub przypomnieé) z podstawami obstugi
programu Mathematica i jej dokumentacji.
W szczegdlnosci:

e operacje na tancuchach tekstowych (sklejanie, dzie-
lenie, wyszukiwanie itp.)

e operacje Import/Export z zapisywaniem do plikéw
oraz pobieraniem danych bezposrednio z internetu

e zintegrowane bazy danych, przede wszystkim
ChemicalData, GenomeData i ProteinData

e wizualizacja 2D i 3D (ListPointPlot3D, TreePlot,
GraphPlot3D.itp. )

UWAGA: pobieranie danych moze trwacé bardzo
dtugo; w miare mozliwosci prosze mie robi¢ tego réwno-
czesnie na wszystkich komputerach.

Zadanie 3.

Wygenerowaé¢ automatycznie tabele zawierajace po-
stawowe informacje na temat aminokwaséw bedacych bu-
dulcem biatek, w tym wzory strukturalne oraz strukture
przestrzenng czesteczek. Dodac¢ polskie nazwy. Wyeks-
portowac do kilku wybranych formatéw tekstowych i gra-
ficznych.

Zadanie 4.

Wyszuka¢ te dane ktoére sg dostepne dla wszystkich
aminokwaséw, i stworzy¢ z nich liste. Zapisa¢ dane dla
pozniejszego uzytku. Sprawdzi¢, czy mozna je wezytaé
po ponownym uruchomieniu Mathematici i uzywaé bez
odwolywania sie do poltgczen sieciowych.
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