Sroda, 2010.11.10

Bioinformatyka

Zadanie 1.

Pobierz sekwencje DNA ludzkiego chromosomu 1
od pozycji 27183 do 31415.

Podaj:

(a) dlugo$¢ sekwencji

(b) czestosé wystepowania nukleotydéw (wartosé
dziesietna)

(¢) pozycje na ktorej znajduje sie trzykrotnie po-
wtorzony kodon STOP

(d) pozycje na ktérej znajduje sie podsekwencja
LZCCTTATGTTTCTATT”

Zadanie 2.

Dokonaj translacji sekwencji DNA z Zad. 1 zaczy-
najac od pozycji 1 w kierunku dodatnim i odpo-
wiedz na nastepujace pytania:

(a) zapisz sekwencje aminokwaséw pomiedzy
pierwszym a drugim kodonem STOP

(b) ktére z podsekwencji: ,CERREIN”, /ADCC”,
LACDC”, FPFFFFLLPFFFFFE” zawieraja
siec w badanej sekwencji i na jakich pozycjach
sie znajduja

(c) ile wynosi dlugo$é najdtuzszej sekwencji ami-
nokwasowej nie przedzielonej kodonami STOP

Zadanie 3.

Ktora z sekwencji aminokwasowych NIE JEST
mozliwa do uzyskania dysponujgc DNA z Zad. 1:

GTECKMKEDCQRPQ
LNKFIIKVNFT
ATFLEKVICMG
AQKKLPTLLSDCGSLCTIIK
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